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摘要  在高等植物中，5S rRNA基因一级结构是高度保守的，二级结构也相当一致。通过比较18种裸子植物5S 
rRNA基因序列和二级结构变异，发现55%的核苷酸位点是可变的，这种变异有68%发生在干区（双链区），其中一
些变异，如双链的互补性核苷酸替代，GU配对等能够维系5S rRNA二级结构的稳定性。环区相对保守，这与5S 
rRNA三级结构折叠或在转录翻译过程中蛋白质、RNA的结合相关。还首次报道了松属环E区核苷酸的变异性，这可
能与其他区域的变异一样，是假基因造成的结果。5S rRNA基因信息可反映大分类群的系统进化关系，但由于基因
长度短，信息量小，其在近缘种系统分类的应用受到限制。 
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