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摘要  本文介绍了一组应用于多个DNA序列比较分析的BASIC程序。程序K1246p利用1-P、2-P、4-P和6-P替代模型
估计同源DNA序列分化后的核昔酸替代数K；程序DOT利用点阵方法比较两个DNA或蛋白质序列，寻找序列间的相似
性以及寡聚核昔酸、回文序列等初级结构特征。 
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