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摘要   对被认为是自然杂交种的绿绒蒿植物Meconopsis × cookie G. Taylor及其可能的亲本红花绿绒蒿(M. 
punicea)和五脉绿绒蒿(M. quintuplinervia)的核糖体DNA ITS区进行了序列测定，所得序列的长度为667~668 
bp，其中红花绿绒蒿的序列长度为667 bp，另外两个种的序列长度均为668 bp。利用软件Clustal X对所得序列进
行排序和碱基比较，排序后的序列长度为668 bp，其中ITS1长度为254 bp，5.8S长度为162 bp，ITS2 长度为252 
bp。整个ITS区序列共有16个变异位点，占序列总长度的2.40%，其中ITS1的变异位点9个，占56.25%，占整个序列
长度的1.35%；ITS2的变异位点6个，占37.50%，占整个序列长度的0.89%；5.8S的变异位点1个，占6.25%，占整个
序列长度的0.15%。分析结果表明，M. × cookei同时具有红花绿绒蒿和五脉绿绒蒿的两种ITS序列，也就是说M. 
× cookei与红花绿绒蒿和五脉绿绒蒿之间在ITS基因上的变化规律符合孟德尔遗传学定律，从而从分子水平上证
明M. × cookei是红花绿绒蒿和五脉绿绒蒿的杂交后代。 
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