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  本刊中 包含

“siRNA；RNA干扰；双链RNA；基因沉默；基因缺陷模型”
的 相关文章 
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摘要  RNA干扰（RNA interference, RNAi）是指双链RNA（double-stranded RNA , 
dsRNA）分子导入细胞内后，促进与之同源的mRNA发生特异性的降解，从而高效并特异地
阻断或抑制相应基因表达活性的现象。RNAi技术现已成为调控基因的表达，阐明细胞的
信号通路和研究功能基因组学的有力工具，并迅速在临床医学上展现出基因药物的诱人
前景。目前，人们已开始对RNAi技术在人类疾病的预防和治疗中的应用进行研究，这些
研究涉及到病毒感染、癌症、代谢性疾患以及遗传病等各个方面。通过综述siRNA分子的
作用机制、载体构建以及其在基因缺陷模型的建立等方面的应用，从而展示出RNAi在相
关疾病的分子机制研究和基因治疗方面的诱人前景。  
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