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题目： 从12S rRNA基因序列探讨8种鳄类的系统学关系 

作者： 吴孝兵  王义权 周开亚  童宗中 聂继山  王朝林  谢万树 

南京师范大学遗传资源研究所，南京

摘要： 测得扬子鳄(Alligator sinensis)和暹罗鳄(Crocodylus siamensis)的mtDNA 12S rRNA基因片
段的部分序列，与GenBank中的2种鳄及文献中4种鳄的12S rRNA基因相应片段，经比对
后构建系统树。其结果显示，现存鳄类为单系起源，可划分为3个科，即：鳄科、食鱼
鳄科和假食鱼鳄科。食鱼鳄与假食鱼鳄亲缘关系较近，支持将假食鱼鳄作为食鱼鳄科
的一个属，与以形态学为基础的研究结果不同。在钝吻鳄科中，扬子鳄与凯门鳄亲缘
关系较远，而与密西西比鳄的亲缘关系虽较近，但它们的确存在很多差异，两者12S 
rRNA基因序列差异达12.12%，碱基的颠换数为9。在基于碱基转换和颠换的NJ系统树
及仅基于碱基颠换的NJ系统树中，前者支持扬子鳄与密河鳄间的亲缘关系较近，而后
者支持扬子鳄与凯门鳄间的亲缘关系较近，说明扬子鳄与密河鳄间亲缘关系是值得研
究的问题。因本文仅根据12S rRNA基因部分序列来进行分析的，尚需进一步研究。 
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