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甘肃藏族人群3个STR基因座的遗传多态性 
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摘要  通过D16S539、D7S820和D13S3173个STR基因座复合扩增,采用高分辨率的聚丙烯酰胺变性测序胶电泳分离,
银染检测,对129名无关甘肃藏族个体进行遗传多态性研究。所有基因座经检验均符合Hardy-Weinberg平衡。在藏
族人群中,观察杂合率分别是73.3%、81.4%和80.6%;PIC值分别是0.84、0.80和0.83;联合识别率是0.9999,联合亲
子关系指数是7.09。结果显示该复合扩增体系在藏族人群中等位基因分布较好,适于法医个体识别及遗传学、人类
学相关研究.所得数据与以前报道的汉族数据相比较,除D16S539基因座外,未发现显著差异性。 
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