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摘要  首次采用ISSR(Inter-Simple Sequence Repeat)分子标记,对我国北方冬麦区普通小麦(14份)、斯卑尔脱
小麦(10份)、密穗小麦(11份)和一批以外源小麦为主要血缘的优良轮回选择后代(12份)共47份材料进行了遗传差
异研究,以探讨拓宽杂交小麦育种亲本遗传基础的途径,并分析利用ISSR分子标记构建小麦杂种优势群的可行性。
所用11个ISSR引物在47份材料中共扩增出238条带,其中208条具有多态性,占总数的87.4%。每个引物可以扩增出
11-38条多态性带,平均为18.8条。比较分析发现,不同类型材料群体内的ISSR多态性都很高,其中以普通小麦最高
(80.3%),轮回选择后代次之(78.7%),斯卑尔脱小麦(75.0%)和密穗小麦(74.9%)相对较小。遗传距离(GD)计算结果
表明,不同类型材料群体间的平均遗传距离在0.3115-0.3442之间,明显高于不同类型材料群体内的GD平均值
(0.2351-0.2743),特别是轮回选择后代材料与普通小麦、斯卑尔脱小麦和密穗小麦之间也具有较大的遗传差异,平
均遗传距离分别为0.3217、0.3256和0.3198。聚类结果显示,普通小麦、斯卑尔脱小麦、密穗小麦和轮回选择后代
材料明显划分为4大不同类群。斯卑尔脱小麦、密穗小麦及以外源小麦(含国内)为主要血缘的轮回选择后代材料群
体与普通小麦之间存在较大的遗传差异。由于它们与普通小麦杂交一代育性正常,因此可望利用上述材料来拓宽杂
交小麦亲本的遗传基础,提高杂种优势幅度。以外源小麦(含国内)为主要血缘的轮回选择后代单独聚在一起,是与
其他材料明显不同的一个新的类群,表明利用轮回选择方法创建新的小麦杂种优势群是可行的。另外,仅利用11个
ISSR引物就能将所有供试的47份材料明显区分开来,并准确地确定各个基因型之间的遗传差异和亲缘关系。据此,
提出了可以利用ISSR分子标记对小麦杂种优势群进行划分的结论。  
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