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摘要  采用空间自相关分析方法对巴东木莲目前残留的两个最大居群，小溪居群的40个个体和桑植居群的28个个
体等位酶遗传变异的空间结构进行了研究，以揭示两居群遗传变异的空间模式，并探讨其形成机制及与巴东木莲
致濒原因、过程之间的关系。根据检测出来的8个酶系统的19个酶位点，选择基因频率大于01小于09的等位基
因，运用等样本频率和等地理距离间隔两种方法分别计算两居群不同距离等级下的Moran's I空间自相关系数。结
果表明：小尺度的小溪居群等位基因的遗传变异缺乏空间结构，为随机分布模式。巴东木莲生境片断化的桑植居
群则是相反的结果，遗传变异存在明显的空间结构，遗传变异空间分布为斑块状。造成这种差别的原因可能是桑
植居群片断化和地理隔离造成的基因流的限制。上述结果为进一步制定有效的巴东木莲的保育措施提供科学的理
论依据。 
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