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河南汉族群体6个STR基因座遗传多态性研究 
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摘要  对河南省河南籍汉族群体的6个短串联重复序列(Short tandem repeats,STR)基因座等位基因频率进行研
究,得到河南籍汉族群体F13A1、F13B、D8S1179、CSF1PO、D5S818、TPOX基因座的群体遗传学数据。EDTA抗凝血样
采自河南122名无血缘关系的汉族个体,采用Chelex法抽提DNA,PCR扩增,非变性聚丙烯酰胺垂直凝胶电泳,银染显色
分析。得到6个基因座的等位基因频率,各基因座的杂合度分别为:0.62、0.46、0.83、0.59、0.78、0.65;个体识
别率分别为:0.78、0.66、0.95、0.79、0.92、0.82。6个STR基因座具有较高的杂合度,等位基因分布符合Hardy-
Weinberg平衡,是较理想的遗传标记,可用于法医学个体识别和亲权鉴定。 
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