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题目： 等位酶分析的遗传学基础（续）* 

作者： 王中仁 

中国科学院植物研究所系统与进化植物学开放实验室，北京

摘要： 在等位酶分析中，对酶谱的正确解释是获取遗传学资料的基础，酶谱作为酶
基因的表现型，是由该种酶蛋白质的四级结构情况（亚基的数目）、在亚细
胞分室中的分布（位点的数目）以及所分析样品的倍性和基因型的情况所决
定的。术语“酶型”被建议用来记录和描述各种情况下酶谱的不同。在进行
分子系统学研究中，如果直接把酶谱上带的数目的多少作为遗传多样性大小
的指标，或把带的多少及迁移率的大小作为数量性状进行聚类和分枝分析将
会得出非常错误的结论。 
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