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题目： 板栗在6个同工酶位点上的遗传变异 

作者： 张辉   柳鎏 Villani F  

江苏省·中国科学院植物研究所，南京

摘要： 利用水平板淀粉凝胶电泳技术检验了板栗8个居群在6个同工酶位点（Per-
2、Got-2、Est-2、Gpi-2、Idh-1、Idh-2 )上的遗传变异（多态位点百分率
为97.9%,平均等位基因数为2.54,平均预期杂合值为0.452 ) 。在同一水平
上，其遗传多样性水平显著高于欧洲栗。总的基因多样性中，89.2%发生在
居群内，10.8%发生于居群间，各居群之间的遗传距离为0.036～0.394,有些
居群分化较大，尤其在个别位点上更为明显。初步研究表明，其丰富的遗传
变异及其高水平的分化度可能与其生境的多样性、风媒异交等因素造成的长
距离的基因漂变有关。 
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