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导师类别：硕士生导师

个人简历：2012年毕业于四川农业大学果树学专业，毕业后留校任教。2015年10月2016年10月美

国康奈尔大学访问学者。2016年10月回国继续工作。主要研究方向为园艺植物遗传育种，以树

莓、草莓为研究对象，集中关注果实类黄酮代谢、糖的合成（集中在与类黄酮中色素合成的关

系）以及果实角质素（cuticle）的生物合成、细胞壁的结构与功能的关系。研究内容包括：组学

技术对关键基因的筛选、重要基因功能的鉴定、生物技术（组织培养、基因工程）对园艺作物以

上性状的改良。

工作经历：2012.06-至今 园艺学院园艺系教学科研岗  2015.10-2016.10 美国康奈尔大学生物

技术中心访问学者

主要研究领域：1、组学技术对园艺作物重要基因资源的筛选、生物技术对浆果类黄酮代谢、糖

与色素合成的关系、细胞壁合成与功能上的鉴定与应用。            

主要工作业绩：

1 国家自然科学青年项目 黑莓UGT78H2蛋白功能鉴定及在类黄酮代谢中的功能解析（在研）

2 四川省科技厅应用基础项目 中国西南具育种潜力野生资源插田泡果实cDNA文库构建（已结题）
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Yan W, Wang X, Chen Q, Li Z, Tang H, Luo Y and Liu Z. 2015. Phylogenetic insight into
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