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豆科三属八种植物的核型及rDNA定位研究  
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摘要  对豆科槐属的国槐(Sophora japonica L.)、五叶槐(S japonica L.f oligophylla Franch.)、龙爪

槐(S japonica L.f pendula Loud.)、黄金槐(S xanthantha C.Y.Ma.)(以上均为四倍体，

2n=4x=28)、红花槐(S rubriflora Tsoong.，2n=3x=21)，刺槐属的刺槐(Robinia pseudoacacia L.，
2n=2x=22)、毛洋槐(R hispida L.，2n=2x=30)和紫穗槐属的紫穗槐(Amorpha fruticosa L.，
2n=2x=40)核型进行了分析，并应用荧光原位杂交技术进行了45S rDNA的染色体定位。槐属4个四倍体种各具

4个45S rDNA位点，位于两对染色体的着丝粒周围；红花槐，3个45S rDNA位点位于第5组染色体随体区域。

刺槐，4个rDNA位点位于两对随体染色体端部；毛洋槐，8个rDNA位点，4个位于两对染色体的随体及次缢痕，

另4个位于两对染色体着丝粒周围。紫穗槐，6个45S rDNA位点，分别位于3对染色体的着丝粒和随体。本文对

rDNA作为染色体标记在核型分析中的应用及在基因组中的分布特点进行了讨论。 
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