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题目： 粉拟青霉种内nrDNA ITS分析 

作者： 黄勃  王成树 王滨 樊美珍 李增智 

安徽农业大学微生物防治省重点实验室，合肥

摘要： 通过对20株粉拟青霉（Paecilomyces farinosus）ITS1－5.8S－ITS2 
(rDNA)区域序列测定，确定了粉拟青霉ITS序列，而韩国学者测定的粉拟青
霉ITS序列应为细脚拟青霉(P. tenuipes）的序列。序列比较发现, 韩国2株
未定名的拟青霉(Paecilomyces spp.）菌株(KACC40219、KACC40221)应为粉
拟青霉。基于本研究构建的邻接树推断,粉拟青霉的有性型可能是一种虫
草。粉拟青霉的起源应为单源的。不同的粉拟青霉菌株的ITS序列具有多态
性，源于同一地区的菌株的ITS变异也较大。ITS序列的证据表明，粉拟青霉
菌株间的差异与地理来源及寄主均无相关性。 
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通讯作者：李增智 (E-mail:zzli@ahau.edu.cn).
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