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题目： 白鱀豚MHC基因类DQB1座位第二外元的序列变异分析 

作者： 严 洁  杨 光  周开亚  魏辅文 

南京师范大学生命科学学院遗传资源研究所，南京

摘要： 测定了45个克隆的白鱀豚（Lipotes vexillifer）MHC Ⅱ类基因DQB座位第

二外元172 bp的核苷酸序列，共获得15种序列，发现了22个变异位点。核苷

酸的非同义替换明显多于同义替换，并造成了15个氨基酸的改变。氨基酸的

替换趋于集中在假定的与抗原的选择性识别相关的位点附近。白鱀豚DQB基

因的核苷酸和氨基酸序列与文献报道的白鲸（Delphinapterus leucas）和

一角鲸（Monodon monoceros）DQB1序列具有较高的同源性。氨基酸序列不

具备人及其它一些灵长类动物DQB2基因所共有的基序（Motif），而与牛

DQB1基因的基序相近，说明本研究得到的白 NFDA5 豚MHC序列应属于类

DQB1基因。同一个体出现了多种序列的情况，提示白 NFDA5 豚的DQB基因

可能存在着座位重复。白 NFDA5 豚的类DQB1座位的序列中存在多种基序

的不同组合，推测是由于基因转换造成〖BF〗的［动物学报 49(4)：501～

507，2003］。  
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