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    2003年5月上旬，中国医科大学赵雨杰教授等科研人员通过生物信息学手段对ＳＡＲＳ病毒基因组／蛋白质组

进行分析，获取关键性位点信息特征，并据此找出ＳＡＲＳ病毒保守和易变区基因序列，为分子生物学诊断及反义

核酸、核酶、基因疫苗及抗血清治疗提供了理论依据，该研究可以在病人的血液和分泌物中，快速查到病源体的基

因序列，为快速诊断提供了分子生物学的方法。 

  

   2003年5月上旬，科研人员选用ＳＡＲＳ冠状病毒基因序列作为全基因组序列和人类冠状病毒全基因组序列，

通过互联网递交给美国健康中心网站，对１７３４５２９条基因序列进行对比，共比较了８４６７５３０９７９个

核苷酸。结果证明，来源于世界不同地区的１１株ＳＡＲＳ冠状病毒９９％以上基因序列相同，病毒株之间变异不

足１％，表明近期世界范围流行的ＳＡＲＳ是同一来源。 

  

   科研人员用蛋白氨基酸序列预测的方法分析找到了ＳＡＲＳ病毒主要抗原蛋白，这个主要抗原蛋白在序列一侧

末端有部分膜锚定氨基酸序列，另外由于该蛋白处于病毒颗粒的外表面，经蛋白结构和抗原决定簇预测分析，该蛋

白氨基序列有许多抗原决定簇序列位点。赵雨杰教授认为，该蛋白为ＳＡＲＳ冠状病毒的主要抗原。同时抗原决定

簇分析结果显示，ＳＡＲＳ冠状病毒颗粒主要抗原蛋白氨基酸序列与其他物种不存在相同的连续性抗原决定簇序

列。 

  

  [信息来源 【北国网讯】 辽宁科技情报研究所提供 ]  
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