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霍乱弧菌Tat蛋白运输系统基因簇的确定与功能阻断分析 
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摘要  Tat(Twin-arginine translocation)双精氨酸转运系统是最新证实的原核生物细菌中运输折叠蛋白的主要
途径。是与经典的sec分泌系统完全不同的蛋白运输系统。通过对已测序的O1群霍乱弧菌E1 Tol生物型菌株N16961
基因组分析,并与大肠杆菌TatA、B、C、D同源蛋白进行了氨基酸和基因序列的同源比较,对大肠杆菌tatA、tatB、
tatC具有同源性的基因采用自杀质粒同源重组原理缺失了这3个连续排列基因的大部分并放阅读框架序列,从而进
行了蛋白分泌阻断的初步研究与分析。结果表明,该推测基因簇缺失后,Tat分泌阻断; 生长特性易发生粗糙型改
变,由光滑型菌落或菌苔转化为粗造型,且霍乱弧菌粗糙型抗血清凝集实验阳性;钼酶(三甲胺氮氧还原酶)分泌完全

阻断;α-D半乳糖、天门冬酰氨、甘氨酰-L-天门冬酸及D-L-α-磷酸甘油等4项生化反应由阳性转为阴性。此研究在
霍乱弧菌中确认了tat基因簇,并鉴定了功能,为进一步探索Tat分泌对霍乱弧菌蛋白因子分泌的影响奠定了遗传学
基础。 
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