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RNA病毒基因组和转录复制多样性的分子基础  

刘青珍,李凌云,齐义鹏,杨复华

(武汉大学病毒研究所,  武汉 430072) 
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摘要  自然界中RNA病毒的种类和数量比DNA病毒多得多。根据基因组类型，RNA病毒可分为多种类型。许多研

究者认为：存在于古细菌Myxobacteria 中、仅仅有一个逆转录酶基因的反转子（Retron）可能是所有病毒的

祖先。进化的模式如下：反转子→反座子→反转录转座子→反转录病毒→副反转录病毒→DNA病毒。RNA病毒转

录／复制在很多特征上与DNA病毒迥然不同。依赖于RNA的RNA聚合酶是RNA病毒转录／复制的主要催化剂。

RNA病毒基因组转录和复制都从3′端poly(A)或类tRNA结构或其他结构起始，内部终止是转录，通读到5′末端终

止是复制。RNA病毒的模板有正链病毒RNA模板、负链病毒RNA模板和全长正负链反基因组RNA模板。RNA模板

的选择调控机制非常复杂，目前知之甚少。选择模板、RNA聚合酶与转录因子结合形成复制体是两种主要的调控

方法。另外，5′UTR 和3′UTR也可以调控RNA病毒的转录。 
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