
中国真菌学杂志 2010, 5(6) 376-380 DOI:     ISSN: 1673-3827 CN: 31-1960/R

本期目录 | 下期目录 | 过刊浏览 | 高级检索                                                            [打印本页]   [关闭] 

综述
扩展功能 

本文信息

Supporting info 

PDF(KB)

[HTML全文] 

参考文献[PDF] 

参考文献 

服务与反馈

把本文推荐给朋友   

加入我的书架 

加入引用管理器 

引用本文 

Email Alert 
文章反馈 

浏览反馈信息 

本文关键词相关文章

重复序列PCR(rep-PCR)

病原真菌

基因分型

本文作者相关文章

项明洁

刘锦燕

倪培华

张华

陈华

倪语星

PubMed

Article by 

Article by 

Article by 

Article by 

Article by 

Article by 

重复序列PCR(rep-PCR)指纹分析技术在病原真菌鉴定和分型中的应用
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摘要： 随着医学科学的发展及人们对深部真菌感染的重视,越来越多的新技术用于临床真菌的检测和鉴定。重复序

列PCR(rep-PCR)指纹分析技术因其高分辨力、快速、简便、经济等优势,已成为分析真菌基因组、明确菌属间克隆

来源的重要方法。本文就rep-PCR指纹技术及其自动化DiversiLab System在病原真菌分类鉴定和流行病学研究中

的应用加以综述。
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