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摘要  首次在国内采用本室改进的高分辨率的基于内含子的PCR-SBT分型方法,检测云南纳西族HLA-DRB1基因多态
性。在60例纳西族个体中共检出37种HLA-DRB1等位基因,其显著特点是等位基因的类型检出较多,频率分布比较平
均,除12021(17.50%)外其他的等位基因频率均低于8%,其他较常见的等位基因(＞5%)还有1404(7.50%),1504
(5.83%),04051(5.83%),08032(5.83%),09012(5%),03011(5%)。这几种中频等位基因共占可检出等位基因的35%,与
12021一起共占52.49%.其中DRB1.0305、0438、1123、1132、1310、0812为首次在我国人群中检出,并且在世界各
地人群中也比较罕见。对纳西族和世界各地人群的HLA-DRB1频率进行了聚类分析。比较分析的结果显示纳西族明
显属于中国南方族群,未显示出其族源来自北方的痕迹.根据遗传数据,并参照民族学、历史学研究,对其民族起源
做了初步的分析。  
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