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摘要  为探讨小麦杂种优势形成的分子机理，以一套双列杂交组合的苗期叶片为材料，利用mRNA差异显示技术分
析了杂种及其亲本间MADS-box、G-box、Ser／Thr蛋白激酶、EIF-4A、ARF1基因家族共5类家族基因在杂交种和亲
本之间的表达差异，并与杂种性状表现和杂种优势进行了相关分析。结果发现，除ARF1家族基因外，其余家族基
因在杂种和亲本间存在显著的表达差异，差异表达类型可概括为4种：（1）双亲共沉默；（2）单亲表达沉默；
（3）杂种特异表达；（4）单亲表达一致。分析发现，MADS-box、G-box和EIF-4A家族基因在杂种和亲本间的差异
表达模式相似，均以单亲特异表达和杂种特异表达类型所占比例最高。相关分析结果表明，以上所有家族基因的
总体差异表达程度与所有性状的杂种表现均不相关，而MADS-box家族基因中杂种特异表达类型与小穗数、单株产
量和单穗产量杂种优势呈显著正相关，双亲共沉默类型与小穗数、千粒重和单穗产量杂种优势呈显著负相关。另
外，EIF-4A家族基因中单亲表达一致型与单穗产量杂种优势呈显著正相关，但双亲共沉默类型与小穗数和单穗产
量杂种优势呈显著负相关。对于G-box基因家族而言，仅小穗数杂种优势和双亲共沉默类型成显著负相关，而蛋白
激酶家族基因的各种差异类型与性状杂种优势的相关分析均不显著。这些研究表明，调控基因的差异表达与杂种
优势形成有密切关系。 
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