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摘要  通过Long PCR等技术首次克隆得到全长9388bp的牛催乳素(bPRL)基因组序列 
(GenBank登录号AF426315),其中包括bPRL基因全部5个外显子和4个内含子,5′端854bp 
的上游调控区以及3′端69bp的UTR。AF426315基因编码的蛋白质在GenBank中的序号为AAL28075,由229个氨基酸残
基组成,1-30位氨基酸残基为信号肽序列,成熟的多肽含有 
199个氨基酸残基。将bPRL基因组DNA真核表达载体转染COS-7细胞后通过RT-PCR得到长度为804bp的bPRL cDNA序
列,该序列涵盖了bPRL基因的全部ORF区,证明本研究所获得的bPRL基因组DNA具有转录的生物学功能。Blast搜索结
果显示,GenBank数据库中收集有多条bPRL基因的mRNA和EST序列,各序列间存在多个SNP位点,主要分布于下游编码
区和3′端的UTR,这些位点均未改变相应的氨基酸残基的性质,此外,5′端编码信号肽序列的区域呈现高度保守
性。 
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