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  本刊中 包含“中华大蟾蜍；Mest
基因；印记基因；RACE；RT-
PCR”的 相关文章 
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摘要  Mest基因是一种印记基因，在人、小鼠以及其他的哺乳动物和有花植物中都有研究报道。为了更好地研

究该基因的功能和进化特点，利用RACE法获得了中华大蟾蜍Mest基因（BgMest）的cDNA全长序列（1 325 
bp），它包含一个完整的ORF，可编码326个氨基酸的多肽（GenBank登陆号：ABQ10905）。多肽链中包

含一个典型的α/β水解酶折叠结构域，其在氨基酸水平上与热带爪蟾和一些哺乳动物分别存在86%和70%～

80%的相似性。进化树分析显示Mest基因为单系起源。RT-PCR显示，BgMest基因在精巢、卵巢、肝、肾、
脑、胃和肺中都有表达，并且该基因在序列、表达模式以及蛋白产物的高级结构的高度保守性都说明它在两栖类
生物中是保守的。但是在对哺乳动物以及一些脊椎动物的印记基因进行进化分析时，发现它们具有不同的起源。 
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