
 
2013年01月11日 星期五 用户名：  密码：       登录 注册 设为首页 中文 | English 

生命科学 | 医学科学 | 化学科学 | 工程材料 | 信息科学 | 地球科学 | 数理科学 | 管理综合 电子杂志 | 网址 | 地方 | 举报

首 页 | 新 闻 | 博 客 | 群 组 | 人 才 | 会 议 | 论 文 | 基 金 | 科 普 | 小白鼠      本站搜索

 

以下评论只代表网友个人观点，不代表科学网观点。  

作者：孙爱民 来源：中国科学报 发布时间：2012-11-19 8:07:55 选择字号：小 中 大 

 

本报讯 11月14日至15日，由中国科学院计算技术研究所主办的第二届中国计算蛋白质组学研讨会在

北京召开。来自全国各地的136位一线研究人员参加了此次会议。 

 

据了解，计算蛋白质组学是生物信息学中一个新的研究方向，其最基本的内容是蛋白质序列、结构

和功能的规模化研究。 

 

据悉，中国科学院计算所的计算蛋白质组学研究在国内起步较早。2002年，该所就开展了以质谱鉴

定为主要内容的计算蛋白质组学研究，2006年在《中国科学》发表了国内第一篇计算蛋白质组学的综

述。 （孙爱民） 

 

《中国科学报》 (2012-11-19 第4版 综合) 

中国计算蛋白质组学研讨会在京召开
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相关新闻 相关论文

1 第六届亚太人类蛋白质组大会召开  

2 贺福初专访：中国蛋白质组学面临的机遇和挑

战  

3 第381次香山科学会议研讨“蛋白质组学：前

沿和挑战”  

4 贺福初院士：中国将加速实施“人类蛋白质组

计划”  

5 北师大SiLAD动态蛋白质组技术拓展到体内应

用  

6 贺福初院士荣获国际蛋白质组学成就奖  

7 第六届中国蛋白质组学大会在江苏召开  

8 973项目“抑郁症的蛋白质组学多肽组学研

究”启动  
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一周新闻排行 一周新闻评论排行

1 2012年度博士研究生学术新人奖公布  

2 “万人计划”首批杰出人才人选公示  

3 段振豪因贪污科研经费一审被判13年  

4 澳大利亚昆士兰大学沥青实验已持续86年  

5 加拿大调查确认“千人”李冬青学术剽窃  

6 华大基因：一群没戴博士帽科研人成了“科学

家”  

7 清华一毕业生元旦在美遇劫身亡  

8 新世纪优秀人才支持计划入选者公布  

9 方舟子曝武汉大学法学院院长抄袭论文  

10 2012年“创新团队发展计划”入选名单公布  

更多>>  

 

编辑部推荐博文

我的经验谈（一）：研究的价值与发表的档次  

引进人才的成功与失败  

对“一作家为职称考英语、计算机，12年未

过”的看法  

实施城市污水资源化的一个建议  

博弈8——Knowledge is Power  

美国的收入不平等：引言与现状  

更多>>  

 

论坛推荐



分享关于动力系统的好书（特别是哈密顿系

统）  

《微生物生物学》(第八版)  

《生物化学与分子生物学实验常用数据手册》  

《菌物学概论》 第四版  

一些自己考博士搜集整理的考博材料  

C++数值算法（第二版）和代码  

更多>>  


