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低品位硫化铜矿生物柱浸过程细菌种群结构及演替规律  
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摘要  利用分子生物学的PCR-DGGE(变性梯度凝胶电泳)分析技术和PCR-16S rDNA序列分析技术研究了以黄

铜矿为主的低品位硫化铜矿中温硫杆菌柱浸过程中细菌种群结构、演替规律及与铜浸出率之间的关系. DGGE电
泳图谱共6个条带中有5个条带对应的菌株16S rDNA序列与已知菌?嗜酸氧化亚铁硫杆菌A.f的同源性均为98%
以上. 用9K固体培养基从柱浸浸出液中随机分离出3个纯菌株的16S rDNA序列，与已知菌A.f的同源性也均为

99%，均证明该生物柱浸过程以A.f为优势菌种. 细菌柱浸的菌群演替发生在A.f同菌种内的各菌株之间. 柱浸前期

易浸的次生硫化铜矿选择了02和05两条带所对应的A.f菌株，柱浸中后期难浸的黄铜矿则选择了01, 02, 03, 
04, 06五条带所对应的A.f菌株.  
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