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摘要   以中国普通野生稻初级核心种质中广西普野部分的223份野生稻为材料，以平均分布于水稻12条染色体上
的34对SSR引物和中国稻种资源目录中的表型性状分析广西普通野生稻SSR位点的等位变异、多样性的地理分布及
不同生长习性间的多样性分布等。结果表明，每对引物检测到的多态性片段7~48条，平均为24.91条，普通野生稻
的等位变异数明显大于地方稻种，在所分析的SSR位点中杂合位点比例变化在1.35% ~81.31%之间，平均为
32.01%，与自花授粉的栽培稻相比具有较高的杂合率；北纬22°～23°和23°～24°范围内的两个区域内(一个包
括隆安、扶绥和邕宁三县，另一个包括象州、来宾、武宣、玉林和贵港五个县)所包含的普通野生稻数量多，遗传
多样性大，在DNA水平上是广西普通野生稻的遗传多样性中心，而表型性状多样性中心是在北纬21°～22°和22°
～23°，其多样性分布与DNA水平不完全一致。在4种生长习性间，DNA水平上的遗传多样性大小依次为匍匐型，倾
斜型，半直立型和直立型，表型水平的多样性与DNA水平的多样性基本一致。 
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