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摘要  高粱是世界上第五大主要粮食作物,也是非洲国家的主要粮食来源之一,Strigaasiatica是一种寄生于高粱
等主要农作物的野生草之一。选用两个对寄生草抗性表现差异的高粱品系“山桂红”和“SRN39”作亲本,构建了
一个重组近交系群体(RecombinantInbred,RI),并随机筛选出94个系用于构建分子连锁图谱和基因定位.在应用的
286个多态性标记中,有251个标记分别标定在10条不同的连锁群上,标记间的平均图距为7.1cm,总图谱覆盖了高粱
基因组的l779cm,是目前国际上几个比较完整的高粱分子连锁图谱之一。群体的共分离分析表明,与寄生草抗性有
关的萌发诱导物基因(GerminationStimulantgene-GermStim)位于高粱的遗传连锁群J上,相距较近的分子标记为
13cm.进一步的精细定位分析,发现有两个分子标记分别位于基因的两侧,距离为1.6和2.1个cm。 
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