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水稻CMS-DA育性恢复基因定位及其互作分析 
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摘要  在由210个测交组合组成的协青早A/(协青早B/密阳46)F~6|群体中,构建了由129个RFLP、SSLP组成的连锁
遗传图谱。应用QTL分析方法,对水稻矮败型胞质雄性不育育性恢复基因进行了定位。检测到一个主效基因和3个效
应较小的QTL(qRf-1、qRf-10-1、qRf-5),这些基因之间存在复杂的相互作用。 
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