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摘要  以1对近等基因系（NIL）及其回交群体（BC1）为材料，采用BSA法，利用AFLP技术，筛选与Rf3基因连锁
的分子标记。在筛选的128个AFLP引物组合中，有2个能在NIL及其可育池、不育池间扩增出多态性条带RR6和RR7。
100个BC1个体验证结果表明，AFLP标记RR6扩增产物中仅出现2个重组体，重组率2%，由此估测RR6距Rf3基因约
2.0cM。并成功地将此标记转化为SCAR标记，进行了NIL和BC1个体的特异性扩增。在来自综3×P138的F2：3的群体
上经RFLP分析后，将RR6定位于第二染色体的长臂上。不仅为辅助育种奠定了基础，而且为克隆Rf3基因提供了有
益的信息。  
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