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利用RFLP、SSR、AFLP和RAPD标记分析玉米自交系遗传多样性的
比较研究 
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摘要  利用RFLP、SSR、AFLP和RAPD 4种分子标记方法研究了15个玉米(Zea ma ys L.)自交系的遗传多样性,同时
对4种标记系统进行比较。在供试材料中筛选到具多态性的RFLP探针酶组合56个,66对SSR引物,20个RAPD引物和9个
AFLP引物组合,分别检测到多态性带167、201、87和108条。SSR标记位点的平均多态性信息量(PIC)最大
(0.54),AFLP标记位点最小(0.36),但AFLP标记具有最高的多态性检测效率(Ai,32.2)。4种分子标记所得遗传相似
系数相关性显著,比较相关系数表明RAPD可靠性较低。依据4种分子标记结果将15个供试自交系划分为塘四平头、
旅大红骨、兰卡斯特、瑞德和PN共5个类群,与系谱分析基本一致。认为SSR和RFLP两种分子标记方法适合进行玉米
种质遗传多样性的研究。  
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