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摘要  玉米大斑病菌存在有生理小种分化的现象.目前5个已定名的生理小种在我国均已发现,还有一些尚未定名
的新类群也已出现.提高玉米对大斑病的抗性,只有提高数量抗性才能达到目的.为了弄清楚玉米对大斑病数量抗性
的基因数目及效应,利用抗病自交系P138和感病自交系综3为亲本构建了F2∶3家系群体,采用RFLP标记构建了包含
124个标记的玉米RFLP连锁图,覆盖玉米基因组1999.8cM,标记间平均距离为16.5cM.定位了玉米大斑病的病斑长、
病斑宽和病斑面积的QTL分别为3、3、2个,其联合贡献率分别为58.1％、71.5％和27.5％.没有检测到病斑数/叶的
QTL,其表现为单基因或者寡基因控制的性状.研究结果增加了对玉米大斑病的认识,对玉米抗大斑病育种具有重要
的指导意义. 
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