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摘要   
基于对水稻基因组序列的注解和同源搜索的结果，用RT-PCR结合测序的方法证明了水稻中至少有10个具有转录活
性的trs-like基因。这10个基因的编码产物与酵母TRAPP蛋白复合体已知10个亚基中的6个分别同源。其中4对基因
是双拷贝的，另2个则是单拷贝的（基于已知的水稻基因组序列）。所有这10个基因均在不同时期的水稻组织中广
泛表达，并与其它真核生物的trs-like基因在基因结构及编码蛋白质序列水平上高度保守。这一方面为进一步研
究trs-like基因的功能和作用机制提供了必要的实验依据，另一方面也显示了在基因组平台上进行高通量基因鉴
定的可行性。 
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