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摘要  在由227个组合组成的珍汕97A×（珍汕97B×密阳46）F6测交群体中，构建了由115个RFLP标记组成的连锁
图。应用QTL分析方法，定位控制水稻CMS-WA（野败型细胞质雄性不育）育性恢复的基因。检测到1个主效基因
qRf-10和3个效应较小的QTL（qRf-1、qRf-7和qRf-11），它们之间主要表现累加效应。同时，有证据表明这些基
因之间存在相互作用。不仅微效基因qRf-1和qRf-1分别与主效基因qRf-10存在显著互作，qRf-10的存在与否，还
影响到其他基因的相互作用，即可能存在多重互作。另外，还检测到2个控制结实率的QTL，它们不具有育性恢复
作用，但在qRf-10存在的情况下，其杂合子具有提高结实率的作用。  
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