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    主要从事玉米功能基因组和生物信息学研究。主要承担国家自然科学基金，转基因专项和国家重点研发项目等。目前的研究方

向为玉米氮高效利用的遗传解析和玉米杂种优势群专化分子标记开发并用于辅助育种研究，构建了玉米氮响应的遗传调控网络，确

定了部分关键的节点转录因子，通过生物信息学手段和大数据分析获得的分子标记已筛选出2000余份背景明确的优良自交系。近五

年来发表论文30余篇，其中SCI 12篇，专利10余项。 Genetics, Plant Breeding, MGG，JGG，Crop Science, Molecular, Plant

Cell Reports，Scientific Reports, Plos One等期刊的审稿人和教育部、农业部等部委项目评审验收专家。 

 

•     F Lin, L Jiang, Y Liu, Y Lv, H Dai, H. Zhao. Genome-wide identification of housekeeping genes in maize. Plant Molecular Biology

2014, 86, 543-554 
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 •       Feng Lin,Huabing Bao,Yuhe Liu, Jun Yang, Huixue Dai, and Han Zhao. Genome-wide discovery of maize tissue-specific genes in

maize. Plant Molecular Biology  Reports. 2016. 

 •       Lv Y, Liang Z, Ge M, Qi WC, Zhang TF, Lin F, Peng Z, Zhao H. Genome-wide identification and functional prediction of nitrogen-

网站首页 所情概况 机构设置 科学研究 人才队伍 合作交流 科技服务 党建文化 资料下载

http://newbiotech.jaas.ac.cn/
http://www.jaas.ac.cn/index.php?m=member&c=index&a=login&forward=http%3A%2F%2Fnewbiotech.jaas.ac.cn%2Fshow-1046-44-1.html&siteid=20
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1040-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1041-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1042-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1043-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1044-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1045-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1009-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1010-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1011-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1012-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1013-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1014-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1015-1.html
http://newbiotech.jaas.ac.cn/list-1016-1.html


responsive intergenic and intronic long non-coding RNAs in maize (Zea mays L.). BMC Genomics, 2016, 17:350
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