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摘一要：利用305个株系组成的源自籼稻品种中156和谷梅2号的重组自交系群体进行了水稻穗芽性状的QTL检测和遗传效应分析。以穗芽指数

及相关指标作为穗芽性状的表型值，采用QTL Mapper 1.01统计软件进行QTL定位和上位性分析，共检测到控制穗芽指数的3个加性效应

QTL，分别位于第2、9、11染色体上；控制穗芽速率的加性效应QTL 3个，分别位于第1、3、6染色体上；控制穗穗芽率的加性效应QTL 3

个，分别位于第1、9、10染色体上；控制粒穗芽的加性效应QTL 2个，分别位于第9、11染色体上。还检测到3对影响穗芽指数的加性×加性

上位性互作效应QTL；3对控制穗芽速率的上位性QTL和3对控制粒穗芽率的上位性QTL。  
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