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摘要  【目的】分析以Thatcher为遗传背景的小麦抗叶锈病近等基因系的遗传多样性，探讨SRAP技术在小麦抗

叶锈病基因标记及基因克隆研究中应用的可行性。【方法】采用SRAP（sequence-related amplified 
polymorphism）技术对23个以Thatcher为遗传背景的小麦抗叶锈病近等基因系和感病对照Thatcher进行分

析。【结果】从128对引物中筛选得到41对具有多态性引物，每个引物组合产生6～41个多态性条带，共产生

537个多态性条带，多态性条带率达49.5%，平均每个引物组合产生13.1个多态性条带；每个引物组合产生1～
13个特异性条带，共产生115个特异性条带，特异性条带率为10.6%，平均每个引物组合产生2.8个特异性条

带。聚类分析将23个小麦抗叶锈病近等基因系和Thatcher在相似系数0.72处分为A、B两大类，其中96%的个

体归入B类。B类又分为Ⅰ、Ⅱ两个亚类，95%的个体聚在第Ⅱ亚类。第Ⅱ亚类在相似系数为0.785附近分为4小
类。【结论】23个小麦抗叶锈病近等基因系间存在一定的差异。SRAP技术是一种简单有效的分子标记系统，可
在小麦叶锈病抗病基因的研究中应用。 
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