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摘一要：以4套共15份同核异质水稻雄性不育系和保持系为试验材料，应用随机分布于水稻12条染色体上的42对SSR引物，分析其核基因组的

遗传多样性和亲缘关系。 在15份材料间共检测到63个等位基因，多态性位点百分率为40 48%,平均每个位点的等位基因数为1.5个，平均基

因多样性为0.18。4套同核异质不育系的平均相同位点为54.5个，占总等位基因数的86.51%，差异位点为8.5个，占13.49%。同核异质的不

育系与保持系间具有平均77.78%的相同位点和22.22%的差异位点。同质异核不育系中则具有平均53.97%的相同位点和46.03%的差异位点。

同时，获得了一些不育系和保持系的指纹图谱。根据不育系和保持系聚类分析图，在遗传距离为 0.22处划分为3群，第1群包括华农A和华育

A不育系及其保持系共8份材料，第2群包括N9A、N10A和N11A等3份科珍2A材料，第3群包括N12A、N13A、N14A和N12 16B等4份珍汕97A同核

异质系。同一套同核异质系基本上都优先聚类在一起，与其选育系谱一致。  
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