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以SRAP和EST-SSR标记分析芝麻种质资源的遗传多样性  
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摘要  利用SRAP和EST-SSR分子标记对192份国内外芝麻种质资源进行遗传多样性分析。结果表明，2种标记

都能很好地揭示品种间遗传关系；在31对SRAP引物组合扩增的270个等位基因中多态性占62.08%，平均每对

引物可以检测5.45个；25对SSR引物扩增的136个等位基因中56.28%呈多态性，平均每对检测引物产生3.04
个。UPGMA聚类结果显示，在相 
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