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摘要  

【目的】鉴定影响籽粒大小相关性状的QTL，并估计QTL的表型效应;分析不同环境下QTL的稳定性。【方法】以

冬小麦小粒地方品种和尚麦为母本，大粒育成品种豫8679为父本及其F7:8重组自交系的142个株系为试验材

料，分析籽粒长度、宽度、厚度、体积及千粒重在北京（2006、2007）、合肥（2007）和成都（2007）4个
不同环境下的性状表现，并利用已构建的含有170个SSR标记和2个EST标记的遗传图谱，对这5个性状进行QTL
定位分析。【结果】4个环境下共检测到93个影响籽粒长度、宽度、厚度、体积及千粒重的QTL，这些QTL分布

在除1D和6A之外的所有小麦染色体上。在检测到的QTL中，与籽粒长度、宽度、厚度、体积和千粒重相关的

QTL分别为17、16、18、21和21个。另外，本研究还在1A、1B、2A、2D、3A、3B、5A、5B、5D、6A、
6D、7B和7D染色体上共发现了18个QTL富集区。【结论】获得93个影响小麦籽粒大小相关性状的QTL，这些

QTL可作为利用分子标记辅助育种途径进行小麦遗传改良的依据。 
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