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1. 基本信息

刘汉强，男，博士，1988年2月生，陕西延安人。西北农林科技大学园艺学院，讲师，硕士生导师。主要从

事黄瓜分子遗传学、基因组学及黄瓜育种，具体通过正向遗传学结合基因组学图位克隆黄瓜主要农艺性状（黄

瓜广谱抗病、果皮颜色、果肉颜色、果实形状、叶色、卷须发育、叶型等）及叶绿体免疫相关基因，并通过转

基因（基因编辑、超表达、RNAi）、基因互作等反向遗传学手段研究基因功能，解析黄瓜主要农艺性状形成的

分子机理，开发抗病等相关分子标记辅助选择育种的技术体系，培育鲜食与加工型微型黄瓜。

2. 通讯方式

电话：19891417052

Email: hanqiang0216@nwafu.edu.cn 或 hanqiang0216@163.cm

实验室网站：http://ic27596640.icoc.ws/

通讯地址：陕西咸阳市杨凌区李台街道邰城路3号西北农林科技大学园艺学院620室（南校区）；

邮编：712100

3. 教育经历

2012.09-2018.12 硕博连读，西北农林科技大学, 园艺学院蔬菜学, 导师：程智慧。

2016.09-2018.10博士联合培养，美国威斯康辛大学麦迪逊分校，园艺学院，导师: Yiqun Weng教授。

2008.08-2012.07 本科，西北农林科技大学，园艺学院，蔬菜学，获农学学士学位。

4. 工作经历

2022.01-至今 讲师，西北农林科技大学园艺学院蔬菜学。

2018.10-2021.09 博士后，美国威斯康辛大学麦迪逊分校，园艺学院，导师: Yiqun Weng教授

5. 研究方向

（1）黄瓜基因组学、多组学挖掘和快速定位重要农艺性状调控基因；

（2）黄瓜重要突变体资源创制（太空诱变、自然突变）与育种应用；

（3）黄瓜果形、果皮颜色、果肉颜色、卷须发育、叶色、叶型等农艺性状基因图位克隆与功能分析；

（4）黄瓜抗逆（高温、强光、干旱）与抗病（炭疽病、霜霉病）相关基因挖掘与育种应用；

（5）大蒜鳞茎形成的分子机理研究；

6. 科研项目

（1）国家自然基金青年项目，2023-2025，30万元，主持；

（2）西北农林科技大学科研启动项目，2022-2025，20万元，主持；

（3）黄瓜 CsMKP1 调控侧枝数量的分子机制研究，国家自然基金面上项目，2023-2025，54万元，参与；

（4）“黄瓜杂种优势利已结题用技术与强优势杂交种创制”，国家重点研发计划子课题，111.3万元，参与；

（5）“黄瓜嫩果白色果皮基因（ w ）的图位克隆和功能分析”，国家自然科学基金面上项目，82万元，参与，博士研究课题；

（6）“营养液和光环境调控黄瓜生长发育和品质的效果及机理”，国家“863”课题子课题，33万元，参与。
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8. 寄语

欢迎申报科创项目、本科毕业论文设计、其他类型的研究项目或者想提前进行科研锻炼的同学与我联系，我们共同商讨拟定感兴趣的课

题，提供所有试验条件。如果想了解更多信息，欢迎直接与我联系或点击浏览实验室网站http://ic27596640.icoc.ws/。
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