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【摘要】

［目的］建立马铃薯大西洋SRAP PCR反应体系，为今后的研究奠定基
础。［方法］以马铃薯大西洋基因组DNA为模板，从Mg 2+ 浓度、
Taq 酶浓度、dNTPs浓度、引物浓度和模板DNA浓度5个方面对大西洋SRAP

PCR反应体系进行优化。［结果］适合大西洋的SRAP PCR反应体系为：

模板DNA 1.0 μl(50 ng/μl)， Taq 酶1.7 μl(1 U/μl)，引物对1.5 μl

(1 μmol/L)×2，MgCl 2 2.4 μl(25 mmol/L)，dNTPs 0.6 μl(10 

mmol/L)，10×Buffer 3.0 μl，ddH 2O 18.3 μl，总体积30 μl。［结
论］建立的SRAP PCR反应体系是稳定可靠的。
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