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  本刊中 包含“山蚂蝗属；遗传多样

性；ＡＣＧＭ；ＥＳＴ-ＳＳＲ”的 
相关文章 
本文作者相关文章 

利用ACGM和EST-SSR标记对云贵高原野生山蚂蝗属种质的遗传多样性分析  
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摘要  山蚂蝗属野生种质是一个具有巨大经济价值的资源。本研究利用基于基因表达序列数据库开发的２种分子

标记ＡＣＧＭ 和ＥＳＴ ＳＳＲ 共８５对引物对山蚂蝗属９个种４６个野生种质资源进行多样性分析。结果显

示，ＡＣＧＭ引物中有扩增产物的引物比例为８６．４９％，远高于ＥＳＴ ＳＳＲ 引物的５４．１７％。同

时，ＡＣＧＭ 的多态性比率也大于ＥＳＴ-ＳＳＲ，可见ＡＣＧＭ 在山蚂蝗属野生种质中的转移性优于ＥＳＴ-
ＳＳＲ。通过ＡＣＧＭ 和ＥＳＴ ＳＳＲ 分析得到的遗传相似性系数为０．５２３～０．９６７，平均相似系
数为０．７０３，这表明山蚂蝗属野生种质资源间存在较高的遗传多样性。此外，ＡＣＧＭ 分析能有效区分４６ 

个山蚂蝗属种质基因型，而ＥＳＴ-ＳＳＲ 只能区分绝大多数山蚂蝗属基因型。在ＵＰＧＭＡ 聚类图上４６个供
试材料被分成９组，与传统分类结果不完全一致。说明基于禾本科和豆科基因表达序列开发的分子标记能用于山
蚂蝗属植物的遗传分析，同时这也为其他野生种质资源的遗传多样性研究提供了有益的借鉴。 
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