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利用不同作图软件构建响叶杨×银白杨遗传图谱  
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摘要  利用FsLinkageMap2.0和JoinMap4.0软件构建响叶杨×银白杨F1遗传整合图谱，在重组率为0.245

时，二者构建的遗传框架图都包含20个主要的连锁群（4个以上标记），但2个遗传框架图的图距大小差异显

著，利用JoinMap4.0构建的遗传图谱的标记排列顺序更加符合杨树一致性图谱上的标记排列顺序。估计杨树基

因组总长度为2 695.56 cM，图谱的基因组覆盖度为93.34%。将利用MapMaker3.0和FsLinkageMap2.0构
建的母本响叶杨的2个遗传图谱进行对比，共检测到32个对应连锁群和113个相同标记，利用

FsLinkageMap2.0构建的响叶杨的遗传图谱上共显性标记的排列顺序与标记在杨树全基因组中的相对位置更符
合。 
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