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摘要  旨在探讨猪肠道钠氢交换载体（NHE3）mRNA表达的肠段特异性和发育模式，为NHE在养猪生产中的应

用提供理论依据。选取遗传背景相同的1、7、26、30、60、90和150 d蓝塘和长白公猪各5头，测体质量后屠

宰，取十二指肠、空肠、回肠和结肠组织样品；以18S rRNA为内标基因，用实时荧光定量PCR法检测NHE3 
mRNA在60 d长白猪表达的肠段特异性及其在蓝塘和长白猪肠道表达的发育模式。结果显示：长白猪肠道NHE3 
mRNA的表达丰度为结肠、十二指肠、空肠和回肠依次降低，且结肠显著高于空肠和回肠（P<0.05）。不同猪

种NHE3 mRNA在十二指肠和空肠的表达模式相似；蓝塘和长白猪NHE3 mRNA的表达丰度分别在7和30 d（十

二指肠）、7和26 d（空肠）达最高水平（P<0.05）。不同猪种结肠NHE3 mRNA的表达模式不同，分别与其

在十二指肠和空肠的发育呈现不同的模式；蓝塘猪结肠NHE3 mRNA的表达丰度在26、90和150 d时显著低于

长白猪（P<0.05）。以上结果说明，猪肠道NHE3 mRNA的表达受到发育阶段、品种和肠段的调控，且在十二
指肠和空肠间具有品种稳定性。 
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