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摘要   由19头杂种公猪[皮特兰x (皮特兰x汉普夏)]、52头杂种母猪[Leicoma x (大约克x 长白)]及其332头后
代组成的商品群作为参考家系，选择172个微卫星标记和3个I类标记（RYR1、PIT1、PRKAG3）对参考家系的个体进
行遗传标记分型，构建了猪的整个基因组微卫星连锁图谱。按照线性评分的方法（竖耳：1分；垂耳：1分；半垂
耳：0分）测定猪的耳型表型值。耳型测定值的平均值为0.23, 标准差为0.82。应用最小二乘回归方法对耳型的
QTL进行定位，结果仅在6号染色体的末端（Sw1881和Sw322）之间以1%基因组显著性水平检测出1个耳型基因位
点，而在其他染色体上即使10%染色体显著性水平上也没有发现QTL。 
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