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MyoD基因在不同猪种中的分布及群体遗传结构分析 
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摘要  利用RFLP法检测了MyoD基因在10个中外猪种及部分杂交群体中的分布情况，分析了各群体内MyoD基
因的遗传分布、遗传变异、群体杂合性等群体遗传信息，并进一步以各群体基因频率为基础，计算出群体间遗传

距离和进化距离，根据进化距离对群体进行聚类，重建了系统发生树。结果表明：MyoD基因内含子1的Dde I酶
切位点上不同基因型的分布在多数群体中都服从Hardy Weinberg平衡，但在杜洛克和DLY群体中发生偏离。
总体上讲，各试验群体的遗传多样性较丰富，群体遗传变异性较高，进化过程中受到自然选择压的作用，选择潜

力较大。在系统发生树上，10个群体被分为4个分枝。分别是长白猪血缘、原始地方品种、杜洛克血缘和高原藏

猪分枝。这一结果与各猪种的育种过程有较高的吻合性。说明部分功能基因的RFLP数据可用于近缘物种间的遗传
分化研究。 
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