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猪附红细胞体16S rRNA基因的序列测定和系统进化分析 
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摘要   从确诊为猪附红细胞体感染的猪场，无菌采集血样，抽提猪附红细胞体基因组DNA，采用真细菌的通用

引物进行16S rRNA基因扩增，对扩增产物进行克隆和测序。从3个地理位置不同的猪场均成功地扩增出长度为1 
469 bp的核苷酸序列。系统进化分析表明，3个猪场样品所测序列一致性达99.52%以上，具有相同的基因型，

但与国外报道的猪附红细胞体Illinois株同源性为95%，属于同一基因群，但基因型不同；所有种类的附红细胞

体和血巴尔通氏体组成同一进化分支,这类血营养菌与支原体科，支原体属的病原最靠近（75%），而与立克次

氏体目的病原较远（70%）。上述研究证实，广东所流行的猪附红细胞体是一种新基因型的猪附红细胞体，建议
命名为猪附红细胞体广东株型；为反映进化关系，猪附红细胞体和其它血营养菌应划归于支原体科的支原体属。 
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