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  本刊中 包含“鸡；TYR基因；
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不同鸡品种TYR基因遗传变异分析  
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摘要  采用PCR-SSCP方法，对中国宁夏固原鸡、海南文昌鸡、西藏藏鸡和国外引进海赛克斯鸡TYR基因5′侧翼

区及外显子1 3个位点（P1、P2、P3）的遗传变异进行研究。结果表明，P2位点无多态，P1位点在3个中国鸡

品种中均出现3种基因型，分别为AA型、BB型和AB型;在引进的海赛克斯鸡中，只检测到BB型和AB型2种类型。

4个鸡品种在该位点均处于Hardy Weinberg平衡状态；P3位点在中国3个鸡品种中均检测到3种基因型，分别

为AA型、BB型和AB型，而海赛克斯鸡中只检测到AA和AB型，固原鸡和文昌鸡在该位点处于Hardy-Weinberg
平衡状态，藏鸡和海赛克斯鸡均处于极不平衡状态。进一步说明，中国地方鸡品种的TYR基因蕴藏丰富变异资

源。经克隆测序分析，P1位点存在C→T的单碱基替换突变，P3位点存在G→A的单碱基替换突变，但未引起氨基

酸突变。独立χ2分析显示，两位点基因型和等位基因分布在不同鸡品种之间存在显著或极显著差异（P<0.05和
P<0.01），提示TYR基因的基因型和等位基因分布与鸡品种因素显著相关。本研究为以后对鸡TYR基因5′侧翼区

及外显子1的进一步研究提供基础依据。 
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