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  本刊中 包含“VBNC状态；大肠杆

菌；mRNA差异显示(DDRT
PCR)；作用机制”的 相关文章 
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摘要  本研究旨在从分子水平探究细菌活的非可培养状态（VBNC）的发生机制。应用冰乙酸和4 ℃联合诱导条

件，使鸡大肠杆菌进入VBNC状态，并利用mRNA差异显示技术(DDRT PCR)获得VBNC相关基因。结果表明，

从VBNC大肠杆菌中筛选得到的3个差异片段与大肠杆菌23S核糖体RNA基因序列具有较高的核苷酸同源性，分

别为98%、98%和99%，而氨基酸的同源性也均在97%以上，表明这3个序列是大肠杆菌23S核糖体rRNA基
因的部分序列，同时也是与大肠杆菌VBNC状态发生密切相关的基因。由此推知，当正常大肠杆菌在未暴露任何

压力下时，其转录水平较低，特别是23S rRNA的某一(些)基因不显示或受到强烈抑制。当进入VBNC状态后，面

临生存压力时，这一(些)基因转录水平明显强于正常状态，而核糖体作为蛋白质合成的主要结构与场所，其某些
基因也将积极参与新蛋白质的生物合成。 
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