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本文作者相关文章 

· 李冬梅  
· 王秀荣  
· 路义鑫  
· 董晓波  
· 宋铭忻  

4个旋毛虫隔离种18S rRNA基因分子克隆及序列比较分析  

李冬梅,王秀荣,路义鑫,董晓波,宋铭忻

东北农业大学动物医学院寄生虫教研室 
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摘要  【目的】旋毛虫的分类问题一直是众多学者关注的问题，笔者试图通过分子遗传机制来确定旋毛虫不同隔

离种之间的关系，同时也为寄生虫学的分类研究奠定基础。【方法】通过RT-PCR方法，克隆4个不同旋毛虫隔离

种的18S rRNA基因片段，并进行比较分析。【结果】序列分析结果表明，黑龙江省猪旋毛虫与T. spiralis的同

源性为99.4%，犬旋毛虫与T. nativa的同源性为99.3%；猪旋毛虫与T. nativa的同源性为99.0%。犬旋毛虫

与T. spiralis的同源性为99.1%。猪旋毛虫为旋毛形线虫（T. spiralis）；犬旋毛虫为本地毛形线虫（T. 
nativa）。【结论】这与传统的分类结果基本一致。在分子水平上为传统的分类学提供了更强的理论依据，为旋
毛虫病的流行病学和防治提供奠定基础。 

关键词   旋毛虫隔离种   18S rRNA   分类    

分类号 

DOI:   

 

通讯作者: 
宋铭忻 songmx@neau.edu.cn 
作者个人主页: 李冬梅;王秀荣;路义鑫;董晓波;宋铭忻  

 

 
    


